
 

Input 
Sequence

Structural class 
prediction using 
stored SVM model

Fold prediction 
using stored 
SVM model

Best 
Template

Homolog search in the predicted fold 
space

Feature 
calculation using 
C programs

Secondary structure 
prediction using PSIPRED

Solvent accessibility 
prediction using ACCpro

Figure 1:Outlineof the steps involved in hierarchical protein fold prediction (HPFP).


